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3. PRESENTACIÓN  

En la actualidad la Biotecnología permite análisis de genomas de una forma 
más rápida y confiable. La generación de datos moleculares requiere de 
estadística y bioinformática que permita la estimación de parámetros de 
variación genética.  
El curso ofrece una visión general del uso de diversas herramientas y 
metodologías bioinformáticas para el análisis de datos moleculares. 
 
Este curso se ofrece como optativo. 

6 créditos. 

4. OBJETIVO(S)  

Introducir al alumno en el conocimiento y uso de los diferentes herramientas 

y métodos bioinformáticos para el análisis de datos moleculares. 

Que el alumno aprenda la manera de colectar y analizar los datos 
moleculares.  

5. RELACIÓN CON EL PERFIL DE EGRESO 

Introducir a los estudiantes en el uso de  programas informáticos para el 
análisis de secuencias de ADN y de datos moleculares obtenidos con 
diferentes técnicas de estudio del ADN. 

   
6. CONTENIDOS 

UNIDAD I. MANEJO DE SECUENCIAS 

 Búsqueda de genes en GenBank 



 Alineamiento 

 Diseño de primers 

 Diseño de RFLP 
 

UNIDAD II. ESTIMACIÓN DE FRECUENCIAS, SIMILITUDES Y 

VARIACIÓN    GENÉTICA DE ACUERDO AL ORIGEN DE LOS DATOS Y 

POBLACIONES 

 Microsatélites 

 RAPD Y AFLP 

 RFLP 

 SECUENCIAS 
 

UNIDAD III. CONSTRUCCION DE DENDOGRAMAS 

 Tipos de Dendogramas Filogenéticos 
 
UNIDAD IV. AMOVA. 
 Análisis de varianza 

7. ESTRATEGIAS DIDACTICAS Y DE APRENDIZAJE  

Este curso comprende 6 créditos, divididos en 3 horas de docencia y 3 
horas individuales en 16 sesiones. 
El docente y el alumno participaran a través de la exposición y discusión de 
los marcos teóricos. 
Se aplicarán diversas técnicas didácticas para favorecer la adquisición de 
conocimientos. 
Se emplearán recursos tales como SOFTWARES BIOINFORMÁTICOS, 
pizarrón, acetatos, diapositivas y proyector tipo cañón. 

8. PROCEDIMIENTOS PARA LA EVALUACIÓN DEL APRENDIZAJE 

 Integración del portafolio con acciones, tareas y lecturas 
complementarias que favorezcan el autoaprendizaje. 

 Presentación de seminario sobre la revisión de artículos y textos 
investigación en Técnicas moleculares. 

 Utilización de habilidades de investigación, incluyendo la capacidad de 
diseñar experimentos, el conocimiento de técnicas moleculares, análisis 
de datos, y la revisión de la literatura crítica  

 Usar las habilidades transferibles en las presentaciones orales, 
redacción de informes, y el uso de la información tecnológica 

 Participación en las clases y problemas/ejercicios de computo. 
 

9. CRITERIOS DE  ACREDITACIÓN Y CALIFICACIÓN 

Los porcentajes de acreditación serán: 

- Total de marcos teóricos 40%.  
- Total de Participación 30%.  
- Seminario 10%. 
- Presentación de portafolio 20%. 
Deberá cubrirse el 80 % de asistencia y la calificación mínima aprobatoria 
será de 80 (ochenta). 
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11. PERFIL PROFESIONAL 

Profesores con M en C o D en C del área de zootecnias y veterinarias con 
experiencia en bioinformática 
 

 


